
PFC Dist to 3' gene Length Sequence

XtrDAC1ab 7,140 336

CTGGTCAAAATGACCCATACATCCTCCCAGGCAGCAGTGTCATTC
ATCAAAAACTGGGGCTCGTCATTAAGGTCTGAATGACGCTGTTTG
AATAATCATTTATTGTAACAGTTTTATAAGCAAATAAATAGAGGC
TCCTGTCAGTGGCTAATGAAGGCGGATTCCTGGCAGACAAATAGG
GCCAGGTAGGGAGAGACACAACGAATGGACTGGCCGCTCTCTCT
CCCCTCCAGCTACATCTCAGCTCAGCTCCAATCGCTCAGGGGCTC
GGCCTCTGGGGTGAAATTGACAGTCTGATTAATAAAATGAGCTGA
GCAACGTTTCCCCCTTCATTTA

XtrDCE5 3,800 27 TTGAGGTAGGGTAACAAATGGCAGAGA

XtrDCE6 1,551 39 TTGGCCAAAAGCCTCTTGAGGGAGATTGCAGTTCCCTGG

XtrDCE10abcde 3,493 142

CTTGCAGAACTGTGGTGGCAATAAATGAAATGACTCACAATCTCT
TCCCCAGTCAGGTTTTACGAGAGCTGCCAGACAGCGTCTGTTCCC
GTTCCGCAGATACTAGGGGCGCCATAACAAAGTTAAGGTCAAGTT
AGTGTCT

XtrDEF14 5,242 34 GGAACAAGGACTTGAATTTGATGTCTCAAAAGCA

XtrDEF11ab 5,033 28 TGTTTAGAAAACCTTGAACTGTCTAGAC

XtrDEF15 4,801 26 TGAGAACAAAGGGTGGGGGGAGAAAA

XtrDEF18 1,098 408

ATTTGTGTTAAAACAAAAAGCAAAAAAAAAGAAGAGTGACCCCT
TTTTTTGGTGGCAGTAAAGTGTAAAAATCAATGGGGCGATTTTCA
ATAATTCATATTGCAAATGCCATTATGCAAAGTTTTACCTATTAAT
CTTCCCCCTTTACTAAGTTTCGATTGATCTGCTCGTAAAAGATCTG
CCCGTGTGTGGCAACAGAGCGTTATAACTCTTTAAAAATCATCAG
AAGGTAGAAATTGACCAAGTATTTCAAGAATGTAGATGGGAATG
GTATTGATCGCCCCTGATTCTTCTTAATATGTATTAATAAATTCCG
CAACCTTTGTGCCTTCAACTTGTCAGGAATTAATGCTTTTACCAAA
TCCATAAAGGGAAAACACATCTGTCTTGGCATTATTATAATGACA
C

XtrDEF19bc 162 132

CACGTGACCCACAGGGAGGCAGCAGCTCAAGGCCATTTTCAAAT
CTCATTGGCTCGCTTGTCATGTGGTTGTGCAGAGGCTTCACAATT
ACACAGGGAATGTTTTGCTAGAGATGTCAGCCTACAAAGGACA

XtrDFG21b 679 22 TAATCAAATGCACCTCATAAAA

XtrDFG23abce 158 128

AGCGGATTGATTTACTCAGTATTGGTAAATATGATCACGTGGACT
CCGCAACCAATGGACGGAGGTTGCAGTCTGCAAAATACTATGATT
GTTCTCAGGGAGGGTATTGCATACAGTTAAGAGTGTAA

XtrDHL35abc 21,956 154

AAATCCGCAAGGAATTGCAGTAAATTCCTTTTTTGTTTGAAGAAA
ATTTACAACTTGGTAATAGACCTTTTTATGACCTCTGCGGGGCTGT
GATTGGCTCCTTCTGGTCACATGCAGGCTGGGATATTCTTCATGG
CCTTTTGCCTGATTTCCC

XtrDHL40a 19,262 53
GAACAAAGAAAGTATTTCAGGCTATTTGGCAGACAGCTGGGAGA
GGTATTTAC

XtrDHL33 16,579 34 GTATTTCAAGCAGCTAAAATAAAAAAACCTAAAA

XtrDHL37bc 4,957 61
CACGTGATTCCAATAAACTTTGTTTTATGGCCTGAGAGTTGACAA
GCTAAAATATAATTC

XtrDHL46abcd 2,790 74
AATAACCGTGTGGCTTTGACCTGTCTGAGCGAGTCGTGCGATAAG
GTGAAATTCAGGTCACTCAGTCTAACAAA



XtrDHL47abc 2,212 86
TGAACTTTTGTACTGCACTGTGTGACTGTCGGCCACGTAAAAATA
ATGGAACTTTTTGATATGTTTGCAAATGATTTCCAATGACC

XtrDHL48abcde 1,232 80
GTCTATATGTACCCTGTAGAACCGAATTTGTGTGGTTCGTACAGT
CACAGATTCGATTCTAGGGGGATATATGGTCGATG

XtrDHL49abc 143 143

TGATAAACTTTCTGCTCTGTGATTGGCTGCAGCGGTCACATGGCC
ACCTAACTTTATTCAGTTGACAGCAAGTAGGAGGGCTTTATGGAG
GGAGAAAAAAAGACAACACGAGAAAAATTAGTATTTTCTATCCT
CAGAAATTA

XtrDLM56abcde 11,397 187

ATTGTTTCTATGGCCAAAAGCTCATAGTTCCTAAAGAGCAGAGGG
TTCTTTTTCTAGAAGCTTTCACGTTGAGCAGTTGAAAAGGTATTTT
ACTGCAGAAACAGGTTCAACCGAGGGGCAAATTTTCTGTCCGATT
AGTTGTATTTCAGCCGGGAGTGCTGACCTCTAAACCCTTGACCCC
TTGGAC

XtrDLM57 10,334 12 TATTATTTATAC

XtrDLM58bc 8,690 105

CACGTGATCCACCAAATAATTAATTCAGCTCGTCCCTTAAGAAAC
ACAGCGTCGTCATTAATTTGCCAAGCAAAGGACTCTATCAGACTT
GAAAACTGAAGAGAT

XtrDLM67ab 7,419 103

TGACAATGGCCCAAGTTGTTGGTATAAATCATTGTAAGTAATTCC
TGAAAGGGTGTGAATGTGATGGCGAATGTCCGAGGACTGTAAATC
TCCCAGTTTTATT

XtrDLM61ab 37,166 42 GTCATAAATTTACCTCCCAAGCAAAATGACAGGTGC

XtrDLM62a 35,469 36 GTCATAAATTTACCTCCCAAGCAAAATGACAGGTGC


